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Abstract 
BACKGROUND: Feline calicivirus (FCV) is a contagious and lethal viral pathogen in domestic cats. The virus can 
cause a wide range of clinical manifestations, from asymptomatic infections to mild oral diseases to acute and chronic 
upper respiratory tract illnesses. 
OBJECTIVES: This study evaluated the frequency of calicivirus infection in stray and household cats using RT-PCR 
and analyzed the association between prevalence and several risk factors, including age, gender, history of calicivirus 
infection and vaccination, residential density, and place of residence. 
METHODS: This study was a descriptive-analytical survey conducted over 1 year, from September 2022 to September 
2023. The study population included household and stray cats referred to veterinary hospitals in Tehran City, Iran, for 
annual check-ups or for treatment of accidents and fractures by their owners or other individuals. The detection of 
calicivirus RNA was performed using RT-PCR with specific primers. 
RESULTS: Out of 180 samples examined, 97 cats (53.88%) were reported positive in molecular analysis. Three 
variables, including a history of calicivirus infection, residential density, and cats' place of residence, showed a 
significant association with the frequency of calicivirus infection. The odds of a positive test result in cats with a history 
of calicivirus infection and living in crowded environments (in multiple groups) were 3.8 times (95% confidence 
interval, 1.56 – 9.24; P=0.003) and 5.12 times (95% confidence interval, 2.52 – 10.39; P=0.001), respectively. 
Additionally, in stray cats, the odds of calicivirus infection were 1.97 times (95% confidence interval, 1.12–4.13; 
P=0.04) those of domestic cats. 
CONCLUSIONS: Based on the results of this study, calicivirus was detected at a high frequency in the cats examined. 
Therefore, to prevent this disease, strict hygiene and management programs, along with vaccination and annual check-
ups, are recommended. 
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Figure Legends and Table Captions 

Table 1. Primers used in RT-PCR test. 
Table 2. Determination of the frequency of calicivirus infection based on the studied variables and univariable analysis of associated risk factors. 
Table 3. Multivariable analysis based on logistic regression test and determination of risk factors associated with feline calicivirus infection. *P<0.05 

was considered statistically significant. The reference group  is the group used for comparison when calculating the odds of disease across variable 
categories. Hosmer-Lemeshow χ2 (5) =11.86, P value=0.15. 
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( یو خانگ یابانی)خ یاهل یهاسانان در گربهگربه یروسوکلیسی عفونت  یفراوان یبررس

 شهر تهران یدامپزشک هاییمارستانبه ب یارجاع
 

  نسترنسادات نجفیبهابادی1، فاطمهزهرا غریب2، مجتبی خسروی3، شهره عالیان سماکخواه4
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                                                                                                                 چکیده

 

 از ،ینیبال علائم از یعیوس فیطقادر به ایجاد  روسیو نیا. است یخانگ یهاگربه در مهلک و یمسر یروسیو پاتوژن کی گربه روسیوکلیسی  :مطالعه زمینه

 .باشدمی یفوقان یتنفس دستگاهو  دهان ، حاد و مزمنفیخف یهایماریب تا گرفته علامت بدون یهاعفونت

فراوانی  زانیم ارتباط و RT-PCR روش بهی خـانگ و خیابانی هـایگربه در ـروسیوکلیسی  عفونت آلودگی بهمیزان  یبررسبا هدف  حاضر مطالعه :هدف

 انجام شد. یزندگ محلو  نگهـداری محـل تـراکم ،ونیناسیواکس و ـروسیوکلیسی  به ابـتلا جنس، سـابقه سن، مانند چندین عوامل خطر با عفونت

. صورت پذیرفت 0412 سال تا شهریور ماه 0410 سال از شهریور ماهطی یک دوره یک ساله ، تحلیلییتوصیف مطالعه در قالب یکمطالعه حاضر  :کارروش

 به افراد ریسا ای و هاآن صاحبان توسط هایشکستگ و تصادفات ای و انهیسال تیزیو لیدلبه که ی بودابانیخ و یخانگ هایگربه شامل مطالعهمورد تیجمع

با استفاده از پرایمرهای  RT-PCR وسیله آزمونبه ویروسکلیسی  RNA. ردیابی و حضور ژنوم شدندیم داده ارجاعشهر تهران  یدامپزشک هایمارستانیب

 .اختصاصی صورت گرفت

هداری نگ محل ، تراکمویروسکلیسی  ابتلا به متغیر سابقه سه ت بودند.در ارزیابی مولکولی مثب( درصد ٨٨/13) گربه 9٩ ،بررسیمورد نمونه 0٨1 بین از :نتایج

ابتلا به  ها با سابقهشده نتیجه آزمون در گربهشانس مثبت .داشت ویروسکلیسی  عفونت به آلودگی فراوانی داری با میزانمعنی ها ارتباطگربه زندگی و محل

برابر با  02/1( و P=113/1( )15/0 – 24/9درصد ) 91برابر با فاصله اطمینان  ٨/3ترتیب صورت چندتایی(، بهراکم )بههای متویروس و زندگی در محلکلیسی 

برابر  9٩/0ویروس کلیسی های خیابانی نیز شانس آلودگی به عفونت ( به دست آمد. همچنین در گربهP=110/1( )12/2 – 39/01درصد ) 91فاصله اطمینان 

 (.P=14/1های خانگی به دست آمد )( نسبت به گربه02/0 – 03/4درصد ) 91ان با فاصله اطمین

بیماری،  پیشگیری از این جهت ؛ بنابراینمطالعه داشتموردهای ی در گربهیبالا فراوانی روسیوکلیسی اساس نتایج مطالعه حاضر، بر :نهایی گیرینتیجه

 شود.می توصیه سالانه معایناتو  واکسیناسیون به توجه و دیریتیو م بهداشتیگیرانه های سختکارگیری برنامهبه
     هگرب ،روسیوکلیسی عفونت،  ،ژنوم، فراوانی :کلیدی کلمات

  .دانشگاه تهرانناشر: مؤسسه انتشارات                                            نویسندگان. © تیرایکپ 

 یرانبابل، ا ی،دانشگاه آزاد اسلام ،واحد بابل ی،گروه علوم درمانگاه ،یبزهرا غرفاطمه: مسئول سندهینو

 

 مقدمه
 Feline Calicivirus (FCV) هــاروسیوکلیسی  آیند.شمار می ها بـهمیر در گربهومرگ مهم از عوامل یکی تنفسی ی دستگاههاعفونت

در  فوقانی تـنفس دستگاههای ترین عوامل عفونتعنوان شایع( بهfeline herpesvirus type 1 (FHV-1)) ــاهروسیو هرپس و

 و دهان ،ینیب FCV عفونت یعیطب یرهایمس .(2 ،0)باشند می (Feline upper respiratory tract disease (FURTD)سانان )گربه

 فیخف علائم معمولاً هاگربه در FCV یهاعفونت اشند.بمی FCV عفونت کیپاتولوژ یژگیو نیتربرجسته یدهان یهازخم. است ملتحمه

 Acute) حاد دارتب لنگش سندرم و نیجن سقط د،یشد یپنومون از یموارد شوند،یم محدود خودخودبه که کنندیم جادیا یمتوسط تا
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febrile lameness syndrome )با مرتبط FCV دستگاه در مزمن ای حاد یماریب به تواندیم عفونت .است شده گزارش یاندهیفزا طوربه 

 علائم عمولاً مای از علائم مربوط به دستگاه فوقانی و تحتانی تنفس و گوارش همراه است که با طیف گسترده که شودمنجر  یفوقان یتنفس

 یفوقان یتنفس دستگاه به دو بیماری FCVاساس علائم بالینی، . بر(4-2) شوندیم محدود خودخودبه و کنندیم جادیا یمتوسط تا فیخف

(upper respiratory tract disease (FCV-URTD) )یروسیو کیستمیس یماریب و (virulent systemic disease (FCV-VSD) )

 ملتحمه و ینیب التهابهای تنفسی، ها و درگیریعلائم به ضایعات وزیکولی مخاطی و زخم FCV-URTD. در فرم (3)گردد می میتقس

 و یپنومون و تیبرونشهای بدن، های شدید دهانی، همراه با ادم در اندامزخم FCV-VSDشوند. در فرم می و همچنین اسهال محدود

میر وو میزان مرگ استهای جوان مشاهده شده ردد. این فرم بیشتر در گربهگمی هم به تظاهرات کلاسیک بیماری اضافه کبد به بیآس

 و تیآرتر یپل. (٨-5)باشد جهان می سراسر در FCV-VSD . گزارشات اخیر، حاکی از روند افزایشی از فرم(1)رسد درصد می ٩9تا 

 .(9) باشندیم FCV عیشا کمتر یهایژگیو از یپوستیمخاط یهازخم

 ،(Caliciviridae) دهیریوکلیسی  خانواده از( Vesivirus) روسیو یوس جنس یاعضا از یکی ،هاکربهویروس کلیسی  روسیو

 باز خوانش چارچوب سه شامل ژنوم ویروس،. (2) است لوبازیک 1/٩ طول به مثبت سنس با یارشتهتک RNA ژنوم کی یدارا

(openreading frames (ORFs)می )قسمت . باشدORF1  باشدمی یرساختاریغهای نیپروتئحاوی اطلاعات ژنتیکی برای سنتز، 

 ان،یم نیا از .(01) شوندیم رمزگذاری ORF3 و ORF2 توسط بیترتبه دیکپس( VP2) یفرع و( VP1) یاصلهای نیپروتئ کهیحالدر

ORF2 متمایز هیناح شش شامل که شده لیتشک نهیآم دیاس 5٩1 از باً یتقر و است ی ویروساصل کیژنیآنت نیپروتئ A، B، C، D، E 
 . (00)باشد میF  و

 یهاهیجدا لیتحلوهیتجز. این در حالی است که دارند وجـود هتروژن بزرگ گروه کی صورتبـه FCV هـایهیسو یکـیژنت لحـاظاز

 هرحـالبـه .است گزارش شده ژاپن در فقط II تا به حال ژنوتیپ و دارد وجود FCV ی )ژنوتیپ(کیژنت گروه 2 است داده نشان یژاپن

 نیا. باشد داشته وجـود ـروسیو دیکپس ژن مونوژنیا هیناح در خصوصبه ،جداشده هایهیسو نیب ایملاحظهقابل وتتفا است ممکن

 زبانانیم یمنیا سد از فرار جهت FCV هایهیسو نیب تفاوتسبب  رایز ؛است دیمف روسیو یبقا جهت ولوژییدمیاپازنظر  یکیژنت تنوع

 .(03 ،02) شودمی

 یهاگربه یی و جداسازی این ویروس ازشناسااند و گزارشات زیادی از معرفی شده FCV یاصل یهازبانیمعنوان به سانانگربه

اخیر، حاکی از  مطالعات. (01 ،04 ،5)  ارائه شده است ببرها و هاوزپلنگی رها،یش مانند ابیکم یوحش واناتیح انواعبرخی از  و یخانگ

 جادیا ییتوانامنظور ارزیابی بیشتر از . به(05)باشد می هاسگو شناسایی و جداسازی عامل بیماری از  FCVای گونهتوانایی انتقال بین

آن در این  ییزایماریب لیپتانس و یزبانیم یواقع دامنه نییتع یبرا یشتریب مطالعات بهسان، گربههای غیردر گونه FCVی نیبال یماریب

  های جدید نیاز است.میزبان

 روسیو به آلوده سالمهای گربه حال،نیابا. باشندمی عفونت یلاص منابع جملهاز ،ماریبهای گربه و بسیار مسری بوده ویروساین 

 یالاب وعیش کننده درتسهیل یاصل عوامل جملهاز که دهند ادامهویروس  انتشار به حاملعنوان به هاسال تا هاماه توانندیم( علامت بدون)

FCV-VSD ابدی گسترش آلوده یایاش با تماس قیطراز و میمستق طوربهها گربهجمعیت  تواند در میانمی. ویروس (02)باشند می. 

یک ویروس عنوان به FCV . ویروس(٨)باشند می FCV-URTD مستعد شتریب یاگربه چندهای طیمح در هاگربهبچه و جوانهای گربه

 2124و همکاران در سال  Arcidiacoو  2121در سال  همکارانو  Smith مطالعات صورت گرفته توسط .(0٩)باشد می پیسروت تک

 بالا، یکیژنت تنوع با ریمتغ اریبس RNA به ژنومتوجهبا .(09 ،0٨)کنند می دییتأرا  FCV یهاواکسن بالقوه متقابل یمحافظتنقش اثر 

 ،0٩ ،02)های واکسنی موجود، وجود دارد عبور از سد ایمنی حاصل از سویه و واکسن به مقاوم یهاهیسو پیدایش مورددر ییهاینگران

هد دباشد. اگرچه مطالعات قبلی نشان میمیبیماری  در برابر نشدههای واکسینهگربهپذیری بیشتر . مطالعات قبلی حاکی از آسیب(21

 واقع رثؤم مارییب وعیش کاهش در ونیناسیواکسمواردی  در حالاینکند. بااز بیماری جلوگیری یا آن را محدود تواند اکسیناسیون میو

. مطالعات گسترده اپیدمیولوژی (22 ،20 ،٨)گزارش شده است  FCV-VSD هایمورد سویههای اخیر، در. این موضوع در سالاست نشده

ات محدودی های اخیر مطالعباشد. طی سالها میدر کشورهای مختلف، حاکی از شیوع نسبتاً بالای این ویروس در گربه FCVمورد در

 ها،گربه در روسیوکلیسی  مارییب ـتیاهم بـهتوجـهبـا روـنیااز. (24 ،23)زمینه جداسازی این ویروس در ایران صورت گرفته است در
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 شامل طرخ عوامل بـین ارتباط ارزیابیو  یابانیخ و یخانگ هایگربه در ـروسیوکلیسی  عفونت فراوانی یبررس هـدف بـا حاضـر مطالعـه

 شد. انجام FCV و عفونت هاگربه یزندگ محل و نگهداری محل تراکم ،روسیوکلیسی  به ابتلا سابقه ،ونیناسیواکس سابقه ،سن

 اد و روش کارمو
 انجام سال یک مدتبه 0412 سال تا شهریور ماه 0410 سال از شهریور ماه مقطعی روش و به تحلیلیتوصیفی حاضر از نوع مطالعه

 صاحبان طتوس هایشکستگ و تصادفات ای و انهیسال تیزیو لیدلبه بودند که و خیابانی های خانگیگربه شامل مطالعهمورد شد. جمعیت

 مطالعات از فرمول فادهبا است نمونه حجم . برای محاسبهشدندمی داده ارجاع ی شهر تهراندامپزشک یهامارستانیب به افراد ریسا ای و هاآن

 درصد 91 اطمینان سطحاست، با  (24)درصد  3/03 در ایران قبلی مطالعات براساس که ویروسکلیسی  شیوع و با در نظر گرفتن مقطعی

 مساوی نسبت و به از هر دو جنس یا خیابانی های خانگیگربه ،مطالعه ورود به ضوابط شد. محاسبه نمونه 0٨1برابر با  11/1 تو دق

 قرار داشتند. (Adult) سال ٩تا  سال 0و بالای  (Juvenile) سال 0تا  ماه 5، (Kitten) ماه 5زیر  های سنیدر گروه بودند که

اری فاقد هرگونه علائم بیم دامپزشکانجام شد که براساس معاینه بالینی  هاییگربهی از اتفاق و دسترسدر صورتی بهگیرنمونه

اجد و حالی، لنگش، عفونت دستگاه تنفسی تحتانی و علائم انتریت وبینی، بیجمله زخم دهان، ترشحات چشمیویروس، ازکلیسی 

 نژاد، ،جنس ،سن ،تیزیو خیتار شامل هاگربه شناختیجمعیت اطلاعات آوریجمع جهت نامهپرسش. بودند مطالعه به ورودمعیارهای 

 یابانیخ ای ینگخا و هاگربه نگهداری محل تراکم ،یزندگ محل ،روسیوکلیسی  به ابتلا سابقه ،روسیوکلیسی علیه  ونیناسیواکس سابقه

حاوی فسفات  های استریلها در لوله. سوآبشد انجام سوآب لهیوسبه حلقاز  موردمطالعه یهاگربه از رداریبنمونه. دیگرد هیته هاآن بودن

سیلین و های پنیبیوتیکهای باکتریایی و قارچی، آنتیمنظور جلوگیری از آلودگیبه .شدند قرار داده =pH 1/٩بافر سالین با 

 دامپزشکی دانشکده آزمایشگاه بهها با حفظ چرخه سرمایی به بافر مذکور اضافه گردید و نمونه Bتریسین مایسین و داروی آمفیاسترپتو

 Viral DNA/RNA extractionویروس با استفاده از کیت استخراج  RNAژنوم  شدند. ارسال آمل های نوینفناوری تخصصی دانشگاه

 ،هامونهن خلاصهطور به ؛رفتیپذ صورت تیک در مندرج پروتکل طبق خراجتاس مراحل تمام. دیگرد ستخراجا( یجنوب کره ،Intron شرکت)

 استحصال محلول توسط یکیژنت ماده یشووشست مرحله 2 و( k ینازپروتئ و بافر زیزیلا بیترتبه) یمیآنز و ییایمیش هضم مرحله کی یط

 استفادهای دو مرحله RT-PCR مولکولی از روش ویروس RNA تشخیص جهتند. آمد دست به استخراج ستون از تیک در موجود

در  ،cDNA سنتزواکنش  .استفاده گردید( ، ایرانکلون نایس شرکت) cDNA سنتز، از کیت cDNAسنتز . در مرحله اول، برای گردید

و پرایمر  M-MuLV Reverse Transcriptaseقبلی، آنزیم شده در مرحله استحصال RNAمیکرولیتر از  1طی دو مرحله با حضور 

مذکور استفاده شد. در  تیک در مندرجمنظور پیشبرد آزمون، از پروتکل دمایی میکرولیتر انجام شد. به 21رندوم هگزامر در حجم نهایی 

 یاهریزنج واکنشوسیله آزمون به F1/R1و  ORF2-F/ ORF3-Rجفت پرایمرهای از  حضور ویروس منظور تشخیصمرحله بعدی، به

در مرحله قبلی،  cDNAمیکرولیتر از  2میکرولیتر که شامل  21با حجم نهایی  PCR(. واکنش 0جدول استفاده گردید ) (PCR) مرازیپل

از پرایمر میکرولیتر  0 و ر رفتاز پرایم میکرولیتر 0 همراه یکتا تجهیز( به )شرکت Super Master Mix PCRاز میکرولیتر  1/02

 11ثانیه، اتصال  31 مدتبه گرادیسانت درجه 91تایی حرارتی ) 41در یک سیکل  بود آبمیکرولیتر  1/٨ ( وکلون نایس شرکت) برگشت

حاصل از واکنش نظـر ردهای مــوبانــد .گرفت صورت ثانیه( 41 مدتبه گرادیسانت درجه ٩2ثانیه و سنتز  31مدت گراد بهدرجه سانتی

PCR آمیزی با رنگو رنگ درصد 1/0ز رآگا الکتروفــورز روی ژل از عمــل بــا اســتفاده هاپرایمــرجفت  بــرای ایــن Safe Stain 

ساخت  Biofelدست آوردن بهترین دمای عملکرد پرایمرها از واکسن منظور تأیید روش استخراج و بهبه شد. ( بررسیسینا ژن )شرکت

 ها استفاده شد.کشور جمهوری چک استفاده گردید و تمام مراحل استخراج مشابه مراحلی بود که برای نمونه

 برداری معکوس.استفاده در آزمون رونوشتی موردمرهایپرا .1جدول 

 

 منبع (bp)قطعه  سایز '3–'5 توالی پرایمر

F1 GTTGACCCTTACTCATACAC  

035 

 

(05) 
 R1 CCCTGGGGTTAGGCGC 

ORF2.F CTGCCTCCTACATGGGAAT  

324 

 

(0٨) 
ORF3.R GTGTATGAGTAACCCTCAACCC 
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 .با آن خطر مرتبط متغیره عواملتک تحلیلوو تجزیه مطالعهمورد متغیرهای تفکیک ویروس بهکلیسی  به آلودگی فراوانی تعیین .2 ولجد
 تعداد یبندطبقه یرمتغ

 نمونه مثبت

 نسبت شانس اد )درصد(تعد

(OR) 

 ینانفاصله اطم

 درصد 91

(91% CI) 

*P 

 3/53(51 0 - 114/1) a5 > 3٨ (ماه) سن

5-02 21 (٩/40(51 40/1 21/1 – ٨5/1 10/1 

02< 34 (٩/15(51 ٩1/1 35/1 – 1٩/0 41/1 

 2٩/1 - 0 94)1/11) 4٩ ماده a جنس

 11/2 – ٩٩/1 41/0 ٨5)0/1٨) 11 نر

 41/1 - 0 30)3/50) 09 شیاتاسک a نژاد

 ٨٩/1 41/2 – 31/1 92/1 3٩)1/19) 22 نیپرش

 25/1 42/0 – 2٨/1 53/1 002)1/11) 15 کوتاه مو

 سابقه

 ونیناسیواکس

a 03/1 - 0 ٩5)4/4٩) 35 دارد 

 ٨5/2 – ٨٩/1 1٩/0 014)٩/1٨) 50 ندارد

 به ابتلا سابقه

 روسیوکلیسی 

a 110/1 - 0 019)9/41) 11 نداشته 

 110/1 ٩0/٩ – ٩9/0 ٩2/3 14)9/٩1) 40 داشته

 40/1 ٨5/0 – 22/1 54/1 3/31 5 نامعلوم

تراکم محل 

 نگهداری

a 110/1 - 0 ٨/34 32 یانفراد 

 11/01 – ٩9/2 31/1 9/٩3 51 چندتایی

 10/1 - 0 ٨/45 10 یخانگ a محل زندگی

 ٨٩/3 – 03/0 19/2 ٨/54 45 خیابانی
* 21/1>P ر نظر گرفته شد. ادآماری معنی رازنظa گروه رفرنس )گروهی است که شانس بیماری در مواجهه با هر یک از طبقات متغیرها نسبت به آن گروه محاسبه 

 شود(.می

 
 .هاگربهویروس کلیسی اساس آزمون رگرسیون لجستیک و تعیین عوامل خطر مرتبط با عفونت متغیره برچند لیوتحلهیتجز. 3جدول 

 

 ریمتغ

 

 یبندطبقه

 

 نمونه تعداد

 

 بتا بیضر

 شانس نسبت

 (نانیاطم فاصله)

 (درصد 91)

 

* P  

 به ابتلا سابقه

 روسیوکلیسی 

a 0 - 019 نداشته - 

 113/1 ٨1/3( 24/9 – 15/0) 33/0 14 داشته

 43/1 19/1( 0٨/2 – 05/1) -10/1 0٩ نامعلوم

 محل تراکم

 ینگهدار

a 0 - 92 یانفراد - 

 110/1 02/1( 39/01 – 12/2) 53/0 ٨٨ ییتاچند

 - 0 - 019 یخانگ a یزندگ محل

 14/1 9٩/0( 03/4 – 02/0) 5٩/1 ٩0 یابانیخ

 119/1 30/1 -01/0 - - مدل ثابت
* 11/1>P در نظر گرفته شد.  داریمعنآماری  ازنظرa متغیرها نسبت به آن گروه یک از طبقات رفرنس )گروهی است که شانس بیماری در مواجهه با هر گروه

 شود(.می محاسبه

 

 91 ناناطمی و فاصله فراوانیشـد.  بیان و نسبی مطلق فراوانی صورتها بـهدر گربـه ویـروسکلیسی  ت، عفونهاداده لیتحل جهت

 گردید. عوامل انجام FCV خطر و عفونت عوامل ینب ارتباط ارزیابی نامههای پرسشاز داده گردید. بـا استفاده محاسبه برای آندرصد 

(، نژاد )مو )نر و ماده (، جنسسال 0و بیشتر از  سال 0تا  ماه 5، ماه 5)زیـر  گربه سن شامل شدند که تقسیم هاییگروه به خطر بالقوه

 ـا ندارد(، تراکم)دارد یـ ویــروسکلیسی  رد یــا نــدارد(، سابقه)دا روسیوکلیسی  هیعل واکسیناسیون (، سابقهو اسکاتیش ، پرشینکوتاه

 ( بودند.، خیابانی)خانگی زندگی ( و محلها )انفرادی و یا چندتایینگهـداری گربـه محـل

 متغیرها رای انتخابشد. ب انجام (SPSS Inc. Chicago, IL, USA) 2٩ نسخه SPSSافزار از نرم آماری با استفاده وتحلیلـهتجزی

 شد. متغیرهایی استفاده( test squared-Chi)ر ئاسکوکای از آزمون با استفاده متغیرهتک ، از تحلیلچندمتغیره در تحلیل برای گنجاندن

 از رگرسیون بر استفاده مبتنی متغیرهچند . تحلیل(21)شدند  در نظر گرفته متغیـرهچنـد در تحلیل برای گنجاندن >P 21/1با مقدار 
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 متغیرها در مدل بین (Interaction) اثر متقابل گونهبود. وجود هر (Backward elimination) عقب رو به حذف و با روش لجستیک

 کافی مدل برازش >11/1Pمقدار  آمد که دست بـه Hosmer-Lemeshow بـرازش از تست فادهتبا اس مدل شد. برازش سنجیده نهایی

 دار در نظر گرفتهنظر آماری معنیاز >11/1Pشد و  درصد محاسبه 91 اطمینان و مقادیر فاصله شانس . نسبت(25)کنـد می را پیشنهاد

 .شد

 نتایج
 تحلیلوتجزیه براساس ویروسکلیسی با  خطر مرتبط و عوامل RT-PCR آزمون براساس ویروسکلیسی  شیوع نتایج

 به آلوده درصد 33/50 تا 32/45 نیب درصد 91 نانیاطم فاصله بــا( درصد ٨٨/13) گربـه 9٩ ،یـبررسمورد نمونه 0٨1 از: متغیرهتک

. است آمده مطالعهمتغیرهای مورد برحسب ویروسکلیسی  فراوانیگردد، می مشاهده 2 جدولدر  طور که. همانبودند روسیوکلیسی 

 این فراوانی بود. همچنین های سنیبیشتر از سایر گروه آمد که دست بـه درصد 3/53 مـاه 5زیـر سنی در گروه یروسوکلیسی  فراوانی

های نـژاد گربه حاضر در مطالعه بررسینژاد مورد دار نبودند. بیشتریننظر آماری معنیاز ( ولیدرصد 0/1٨نر بیشتر بود ) در جنس ویروس

. گزارش شد و پرشین کمتر از دو نژاد اسکاتیش درصد بود که 11هـا برابر با در آن ویروسکلیسی  به آلودگی فراوانی که ندبود همو کوتا

اری دمعنی آماری ارتباط لحاظاز اما ،دادند را نشـان ویروس این بـه آلودگی درصد ٩/1٨نداشتند  واکسیناسـیون سابقه که هاییگربه

 ها دیدهبالاتری در آن فراوانیبودند و  ویروس این به آلوده درصد 9/٩1داشتند  ویـروسکلیسی  سابقه که هایینشد. گربه ها دیدهآن بین

 اوانیفر ترتیب به را داشتند که بیشتری از آلودگی فراوانی های خیابانیشدند و گربـهمی نگهداری چندتایی صورتبه که هاییشد. گربه

 ویروسکلیسی  به آلودگی متغیر و سه این داری بینمعنی ارتباط بود که درصد ٨/54و  درصد 9/٩3ها برابر با در آن ویروسکلیسی 

 .(2 جدول) >P)11/1) وجود داشت

تعداد  تغیرهمتک تحلیلوتجزیه اساسبر: یرهمتغ چند تحلیلوتجزیه اساسبر ویروسکلیسی با  خطر مرتبط عوامل نتایج

-Pـا دارای هگربـه زندگی نگهداری و محل محل ، تراکمویـروسکلیسی  ابـتلا به ، سابقهواکسیناسـیون ، سابقهسن متغیر شامل پنج
value هداری و نگ محل ، تراکمویروسکلیسی  ابتلا به متغیر سابقه سه شدند. نهایی لجستیک رگرسیون و وارد مدل بودند 2/1 زیـر

کلیسی  هابتلا ب سابقه که هاییدارد. در گربه ویروسکلیسی  عفونت به آلودگی فراوانی داری با میزانمعنی ها ارتباطگربه زندگی محل

 برابر با فاصله ٨1/3ابتلا نداشتند(  سابقه که هایی)گربه رفرنس گروه هب نسبت ویـروسکلیسی  بـه آلودگی داشتند، شانس ویـروس

 محل تراکم که هاییگربه ویروسکلیسی  عفونت به آلودگی شانس همچنین .(=113/1P( بود )15/0 - 24/9) درصد 91 اطمینان

 91 اطمینان برابر با فاصله 02/1شدند، انفرادی نگهداری می صورتهب که ییهاگربه به نسبت بود چندتایی صورتها بـهنگهداری آن

 اطمینان برابر با فاصله 9٩/0 ویروسکلیسی  عفونت به آلودگی نیز شانس های خیابانیبهدر گر .(=110/1P( بود )12/2 - 39/01) درصد

 زندگی ، محلواکسیناسـیون و سابقه متغیرهای سن بین اثر متقابل (.=14/1Pآمد ) دست به های خانگیبهگر به ( نسبت02/0 - 03/4)

 و محل وسویرکلیسی  ابتلا به سابقه نگهداری و درنهایت محل و تراکم ویروسکلیسی  ابتلا به نگهداری، سابقه محل ها و تراکمگربه

داد  نشان برازش نیکویی ، آزموننهایی (. برای مدل3 دولج) دار نبودنداری معنینظر آمها ازاز آن یکشد و هیچ ها سنجیدهگربه زندگی

 .(=01/1Pشود )می ارزیابی خوب ای در سطحدو جمله لجستیک رگرسیون مدل برازش 

 بحث
 و دهان فوقانی های تنفسیعفونت شود و عاملمی یافت هادر گربه که بسیار مسری است ویروس یک (FCV) گربه ویروسکلیسی 

مطالعات قبلی حاکی از گستره جهانی  .شد ییشناسا( درصد ٨٨/13) مورد 0٨1 از مورد 9٩ در FCV حاضر، مطالعه در. (22 ،20) است

ر نسبت بسیا است. میزان این فراوانی در بسیاری از کشورهای اروپایی از جهان سراسر در هاگربه تیجمع در یاگربه روسیوکلیسی 

درصد،  23درصد،  05درصد،  25ترتیب بالایی برخوردار است. این میزان در کشورهایی مانند فرانسه، انگلستان، پرتغال، روسیه و آلمان به

 گربه ویروسکلیسی بیماری  شیوع میزان ای با بررسیدر مطالعه 2120در سال  و همکاران Zhengدرصد بوده است.  23درصد و  21/٩

ای دیگر در در مطالعه 210٩در سال  مکارانو ه Xu. (2٩) دادند گزارش درصد 43را  ، درصد شیوعگوانگجو چین های استاندر گربه

 2101در سال  همکارانو  Berger. (2٨) کردند گزارش درصد 3/45را  گربه ویروسکلیسی بیماری  شیوع ، میزانکشور چین شهر پکن

 سالمهای گربه در و درصد 41 شکوکم علائم با یهاگربه در بیترتبه را سیسوئ کشور هایگربه در روسیوکلیسی  مارییب وعیش زانیم
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درصد( را نشان  41الی  09/ 31گرفته در سایر کشورها هم گستره بالای این بیماری )مطالعات صورت .(29) دادند گـزارش درصد ٨

 و حجم شدهگیرینمونه ، جمعیتجغرافیایی نظیر موقعیت عـواملی بـهتواند این میزان نسبتاً بالای شیوع در مطالعات مختلف می دهد.می

 داشته باشد. بستگی نمونه

 2104در سال  و همکاران Najafi .است گرفته صورت ایران در سانانگربه ویروسکلیسی  با شیوعرابطهسیار محدودی درب مطالعات

درصد  43 را هــادر گربه ویروسکلیسی میزان آلودگی پرداختند و  گربه ویروسکلیسی  شیوع و بالینی مولکولی بررسی ای بهدر مطالعه

به میزان . باتوجه(23)را نشان دادند  URTDمطالعه دارای های مورددرصدی از تمام گربه 011همچنین جداسازی و  نمودندگزارش 

ممکن است در جمعیت میزبان حساس،  FCV رسد گردش بالایمی طور به نظرآمده در مطالعه حاضر، ایندستنسبتاً بالای آلودگی به

 .(31) گردد یشترنتیجه انتقال آن افزایش یافته و شیوع آن ب، درکننده در ویروس شدههای سازگارجهشرخداد  موجب

 5های در مقایسه با گربه آمد که دست بـه درصد 3/53 مـاه 5 زیـر سنی در گروه ویروسکلیسی  در مطالعه حاضر، فراوانی عفونت

. (32 ،30) دارد مطابقت ینمحققسایر  توسط شدهذکر یهایافته بانتایج  نیای نشان دادند. بیشتردرصد( میزان آلودگی  ٩/40ماه ) 02تا 

بادی مادری و میزان پایداری باشند. یکی از این دلایل مهم وجود آنتیمی دلایل مختلفی در ترسیم این الگوی شیوع وابسته به سن مؤثر

. هفته تعیین شد 04تا  01ها وز و تداوم آنر FCV ،01 ناشی ازبادی مادری باشد. در یک مطالعه، میزان میانگین نیمه عمر آنتیمی آن

 دیگر، سمیمکان. (34 ،33)توجهی برای کاهش ابتلا و شیوع در سن پایین است ماه دلیل قابل 3یباً تقرمدت بادی بهتداوم و پایداری آنتی

 بر که ،باشدمی ترجوان یهاگربه با سهیمقا در( سال 3 از شیب) ترمسن یهاگربه در عفونت برابر در مقاومت کسب یبرا یمنیا پاسخ

هم  نمونه رد موجود یروسیو یارعمیزان  بر خودنوبهبهمسئله گذارد. این می ریتأثیابد انتشار می بدن از خارج به که یروسیو میزان تیتر

به تکامل  هک سابقه واکسیناسیون بیشتری دارند ترجوان یهاگربه با سهیمقا در ترمسن یهاگربه که است نیا گرید لیدل. گذار استریتأث

 .(31)دد گرمنجر می ترجوان واناتیح با سهیمقا در ترمسن واناتیحی در بهتر یمنیا پاسخ

مطالعات قبلی بیانگر وجود یک ارتباط ها شایع است. در جمعیت عمومی گربه (FCV) سانانگربهکلیسی آلودگی به ویروس  

یی که در هااین میزان در گربهباشد. میزان شانس ابتلا و آلودگی به ویروس می محل زندگی وها در یک گربه مشخص بین تراکم

ایی ههای خانگی در مقایسه با گربهکنند، مانند محیطهایی با نظارت و وضعیت بهداشتی خوب و همچنین در تراکم کمتر زندگی میمحیط

ی بالا استرستوان به دهد. علت این مسئله را میباشند، کمترین آلودگی را نشان میمی خیابانی صورتبهها و که در تراکم بالا در پناهگاه

 راهمف ویروس این بــرای انتشار سریعها با یکدیگر که شرایط مناسبی افزایش تماس میزبانو ها موجود در محل زندگی در این مکان

 . (3٨-31)، مرتبط دانست کنندمی

گربه  4ی سالمی است که به تعداد کمتر از هاگربه در روسیو وعیشـ دهندهنشان 2124در سال  همکاران و Duclas مطالعه جینتا

درصد(.  32شوند )می تایی و بیشتر نگهداری4های صورت گروههای سالمی که به( و گربهدرصد 1/2شوند )در یک محل نگهداری می

درصد نیز گزارش شده  91شوند تا می هایی با تراکم بالا نگهداریها و در جمعیتهایی که در پناهگاههمچنین شیوع این عفونت در گربه

ها گربه یبرخ فارنکساورو هیناح در علامت بدون رییدرگ جــادیا بـرای گربـه ـروسیوکلیسی  ییتوانـا بـا بـالا وعیشـ ـنیا. (39) است

های حساس ها، موجب تسهیل گردش بالای ویروس در جمعیت میزبانهای با تراکم بالای جمعیت گربه. محیط(41) است شده مشخص

تواند میویروس به بیش از یک سویه  گربهیک آلوده شدن کند. را فراهم میFCV  های جدیدسویهنهایت امکان ارائه مستمر گردد و درمی

بط باشد ژنی مرتآنتیهای واریانتشود و تنوع ژنتیکی را افزایش دهد. این مورد اخیر ممکن است با انتخاب منجر به رویدادهای نوترکیبی 

 حاضر مطالعه جینتا. (34)سازد می پذیرنامکارا ها در جمعیت گربه میکاندکند و از این طریق، عفونت که از پاسخ ایمنی جمعی فرار می

 .دارد هـاگربه روسیوکلیسی  وعیش ربـ دارییمعن ریثأتها در محل زندگی گربه تراکم داد نشان

 که. چنانشودمی که در مواردی با فاکتور تراکم همراه باشدهـا میگربه زنـدگی محل ،ویروسکلیسی  ثر بر شیوعؤم عوامل یگرد از

 مطالعه جبود. نتای های خانگیبهبیشتر از گر های خیابانیدر گربه سانانگربه ویروسکلیسی  شیوع شد میزان حاضر مشخص در مطالعه

Dall'Ara یا در ایتال خیابانیهای بههای گردر کلنی سانانگربه روسویکلیسی  شیوع میزان بررسی به که 2109در سال  و همکاران

 Hamdan. در مطالعه دیگر که توسط (40) بودند مثبت FCV یبرا یبادیآنتلحاظ از های خیابانیدرصد از گربه ٨1 داد  نشان پرداختند

 0/49درصد و  1/41ترتیب های خانگی و خیابانی به، در شهر موصل عراق صورت گرفت، میزان آلودگی در گربه2120و همکاران در سال 

https://jvr.ut.ac.ir/
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 .(32)درصد گزارش شد 

طی یک  روسیو ،هاگربه شتریب باشد. درردیابی میدر تمام مایعات دفعی بدن قابل FCVهای مبتلا به فرم حاد بیماری، در گربه

اری بیم حاملها، حیوان به ها و سایر بافتدلیل کلونیزه شدن ویروس در لوزهالبته در برخی موارد، بهگردد. ه از بدن حذف میزرو 31 دوره

 گزارش 2122در سال  و همکاران Spiri مطالعهدر . (41) ها پس از بهبودی نیز قادر به دفع ویروس خواهد بودو حتی مدت شده تبدیل

 میزبان ایمنی ستم نظارتیسیاز  سالم حاملهای در گربه های مختلفمکانیسم طریقتواند ازمی گربه ویروسکلیسی  کــه است شده

در یک جمعیت  ویروسکلیسی بالای  شیوعبنابراین ؛ (42)باشند  ویـروس حاملالعمر مادامهای آلوده در مواردی گربهفـرار کند و 

ا ویروس ر مداوم صورتبـه کـه داشته باشد ها بستگیگربه در جمعیت دهوو آل حاملهای مانند حضور گربه دیگری عوامل بهتواند می

مورد توجه  FCVه حاضر تاریخچه ابتلای حیوان به بیماری . در مطالع(40)شوند می های دیگرگربه آلودگی وجبکنند و ممی منتشر

 .مطالعه بوده استدهنده میزان نسبتاً بالای موارد مثبت آلودگی در گروهی از حیوانات موردنتایج نشانقرار گرفت. 

 مزمن حامل که ییهاگربه. توان با توانایی ویروس در ایجاد عفونت پایدار مرتبط دانستمی رسد که این نتایج راطور به نظر میاین

 عفونت به تواندیم تیوضع نیا. کنندیم فعال مجدداً را روسیو ،یمنیا ستمیس ضعف ای استرس مانند ی،خاص طیشرا در باشند روسیو

 یطیحم استرس کاهش و منظم ونیناسیواکس مناسب، یبهداشت تیریمد نیبنابرا؛ شود منجر گرید یهاگربه به روسیو انتقال ای مجدد

 .کند کمک مجدد عفونت خطر کاهش به تواندیم

 عامل چند به تواندیم یقبل یهاینیبشیپ به نسبت حاضر مطالعه در( درصد ٨٨/13) گربهکلیسی  روسیو به یآلودگ یبالا زانیم

 ییندتاچ صورتبه که ییهاگربه و یابانیخ یهاگربه در ژهیوبه مطالعه،مورد تیجمع در روسیو یبالا گردش نخست،. شود داده نسبت مهم

 نقش علامت بدون حاملان حضور دوم،. است شده روسیو انتشار لیتسه و هازبانیم نیب تماس شیافزا موجب شوند،یم ینگهدار

 اتانویح ریسا و کرده دفع را روسیو یطولان مدت یبرا توانندیم آلوده سالم یهاگربه کهچرا دارد، روسیو انتشار و حفظ در یتوجهقابل

 ترشیپ واناتیح یبرخ باشد؛ گذاشته ریتأث RT-PCR جینتا بر است ممکن هاگربه متنوع ونیناسیواکس و ابتلا سابقه سوم،. کنند آلوده را

 طیشرا هارم،چ. شود هانمونه کاذب شدن مثبت باعث تواندیم زین شدهاصلاح زنده هیسو با ونیناسیواکس و بودند شده نهیواکس ای مبتلا

 تلااب شانس و داده شیافزا را روسیو گردش ،یگروه ای یابانیخ یهاطیمح در ژهیوبه ،ینگهدار محل در هاگربه تیجمع تراکم و یطیمح

 امکان ،یبینوترک یدادهایرو قیطراز دیجد یهاهیسو جادیا ییتوانا و بالا تنوع باکلیسی  روسیو یکیژنت یژگیو ت،ینهادر .بردیم بالا را

 مطالعه در شدهمشاهده یآلودگ یبالا زانیم دهندهحیتوض تواندیعوامل م نیا بیترک. کندیم فراهم را ترگسترده وعیش و مجدد عفونت

 .باشد حاضر

نشان داد و بر نقش عوامل  مطالعهرا در جمعیت مورد FCV نسبتاً بالای عفونت با فراوانی حاضر مطالعهگیری نهایی: نتیجه

 تیاهم .داشتدر میزان آلودگی تأکید  میزبان ، تراکم جمعیت و وضعیت ایمنیگی یا خیابانی()خان جمله سن، محل زندگیاز ،مختلفی

 نیسن در بالاتر وعیش با همراه ،یخانگ و یابانیخ یهاگربه نیب وعیش تفاوتی با ماریب یولوژیدمیاپ در یمنیا و یطیمح یفاکتورها

 و یداخلنتایج مطالعات قبلی  با همراه ،(درصد ٨٨/13) حاضر مطالعه رد یآلودگ یبالا زانیم همچنینگردد. می برجسته ترنییپا

زمان های همهای نوترکیب در طی عفونت)به دنبال فرایند یکیژنت تنوع جادیا و گسترش بقا، یبرا FCV یبالا تیظرفبیانگر  ،یالمللنیب

بدون  و گردش حاملان حضور .باشدمی ازی ژنوم ویروس(های احتمالی در طی فرایند همانندسدو واریانت ژنتیکی متفاوت و موتاسیون

به توجهابشود. می تلقیها برای کنترل بیماری در جمعیت گربه مهم، تهدیدی پایدارهای در ایجاد عفونتبالقوه آن و توانایی ویروس علامت 

های طراحی و تولید واکسنهای واکسیناسیون، برنامهی و ارتقاتقویت منظور های پایدار و اساسی بهطراحی و اجرای برنامه، شدهموارد ذکر

 ری،های نگهداکاهش تراکم حیوانات در محلهای در حال گردش در کشور داشته باشد، ژنی شباهت بالایی با سویهجدید که ازلحاظ آنتی

 FCV مؤثر در پیشگیری و کنترل عنوان راهکارهایهای پایش منظم، بهشرایط بهداشتی و اجرای طرح بهبود ،هاگربه تیجمع کنترل
 .شودپیشنهاد می

 از یبرخ نیشیپ مواجههاحتمال  آن لیدلا از یکی که باشدمی یآلودگ حدازشیبگزارش فراوانی  ،حاضر مطالعه یهاتیمحدود از

منجر  کاذب مثبت جهینت به دتوانیم روسیو شدهاصلاح زنده هیسو با هاگربه ریاخ ونیناسیواکس نیهمچن. استویروس کلیسی  با هاگربه

 خابانت آسان یدسترس اساسبر هانمونه روش، نیا در. باشد آن لیدل تواندیم زین یاتفاق و راحت یریگنمونه روش ن،یابرعلاوه. گردد
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 یفراوان یجهنتدر که باشند یماریب به ابتلا سابقه با ای بالاتر خطر معرض در واناتیح از یشتریب تعداد شامل است ممکن و شوندیم

 نیا رخداد خطر عوامل یبررس در تیمحدود نیا رفع جهت حالنیابا. دهدیم نشان بالاتر یعموم تیجمع به نسبت را شدهمشاهده

 گرفتن نظر در با شدهلیتعد شانس نسبت تا شدند گنجانده مدل در یماریب به ءابتلا سابقه و ونیناسیواکس سابقه ریمتغ دو هر ،یماریب

 .دیآ دست به ریمتغ دو نیا یدوشگرمخ اثر

 یاخلاق ملاحظات

 یهاپژوهش اخلاق تهیکمدر  IR.IAU.BABOL.REC.1402.023اخلاق:  کد با مطالعه یوانیح یهاشیآزما و مراحل تمام

 .ستا شده انجام واناتیح یرو بر قاتیتحق یاخلاق یهاپروتکل با مطابق و دییتأ واحد بابل لامیدانشگاه آزاد اس یوانیح

 حامی مالی
 از دانشگاه رشته دامپزشکی در ایحرفه دکتری درجه اخذ برای یبهابادنامه خانم نسترن سادات نجفی مطالعه حاضر حاصل پایان

 .است نکرده افتیدر یرانتفاعیغ و یخصوص ،یدولت یهایسازمان از یمال کمک گونهچیهبود و  بابل واحد اسلامی آزاد

 سپاسگزاری
اجرای مطالعه حاضر یاری  در که آمل های نوینتخصصی فناوری واحد بابل و دانشگاه اسلامی آزاد دانشگاه مجموعه از وسیلهبدین 

  .شود، صمیمانه تشکر میرساندند
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