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Abstract 
BACKGROUND: Canine distemper virus (CDV), a morbillivirus with a single-stranded RNA composed of six genes, 

causes deadly distemper disease in canids. The first hosts of the virus are wild and domestic canids. 

OBJECTIVES: Due to the presence of endangered species of felids and canids, such as the Persian leopard (Panthera 

pardus saxicolor) and Corsac fox (Vulpes corsac) in Golestan Province, Iran obtaining data about the epidemiology of 

CDV in the susceptible wild mammals' population seems essential. Regarding the presence of many golden jackals 

(Canis aureus) in Golestan Province, this study surveyed CDV infection in Golden jackals as sentinel species.  

METHODS: Eye swabs were provided from 60 road-killed jackals on the highways around Gorgan City and 

transferred to the buffer. The presence of CDV in the samples was examined by RT-nested PCR.  

RESULTS: Forty male and 24 female jackals were sampled. CDV was diagnosed in 20 jackals (31.2%). The prevalence 

rates of CDV infection in males (32.5%) and females (29.1%) were similar (P≥ 0.05.). CDV infections were only 

detected in 1-3 years old jackals and in cold seasons. 

CONCLUSIONS: CDV infection in 31.2% of sampled golden jackals from Gorgan indicates CDV's presence in north 

Iran's wild ecosystem. Due to the lack of access to CDV susceptible wild animals for vaccination, the high presence of 

rural dogs around a wild ecosystem of Golestan Province, and their important role in CDV transmission, proper 

vaccination of rural and stray dogs is suggested as one of the best ways to control CDV dissemination in the population 

of wild CDV susceptible animals. 
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Figure Legends and Table Captions 

Figure 1. RT-Nested PCR results on agarose gel (1%) electrophoresis of different samples by outer and inner primers 

of NP gene. Lane 1. molecular marker (100-bp ladder), lane 2. CDV Onderstepoort strain, lane 3. Ultrapure water, lane 

4. suspected sample. 
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( Canis aureus) هایشغال در هاسگ یستمپرد یماریابتلا به ب یفراوان یمولکول یبررس

 استان گلستان )گرگان( ایشده بر اثر تصادف جادهتلف
 

  2یلانلو، داوود م0ینمرود یهسم

 یرانگرگان، گلستان، ا یعیو منابع طب یدانشگاه علوم کشاورز یست،ز یطو مح یلاتدانشکده ش یست،ز یطگروه مح 1
 یرانگرگان، گلستان، ا یعیو منابع طب یدانشگاه علوم کشاورز یست،ز یطو مح یلاتدانش آموخته دانشکده ش 1

 

 1041اسفند ماه  11: تاریخ پذیرش،  1041دی ماه  11تاریخ دریافت:  
 

                                                                                                                 چکیده

 

 ژن، عامل بیماری 6ای حاوی رشتهتک RNA(، یک موربیلی ویروس با CDV=Canine distemper virusها )ویروس دیستمپر سگ :مطالعه زمینه

 باشند.سانان وحشی و اهلی میسانان است. میزبان اولیه ویروس تنها سگسگکشنده دیستمپر در 

( که Panthera pardus saxicolor( و پلنگ ایرانی )Volpus corasسانان چون روباه ترکمنی )سانان و گربههایی از سگنظر به حضور گونه :هدف

در جمعیت پستانداران وحشی مستعد ابتلا، ضروری به  CDVگیری ها در نواحی استان گلستان رو به انقراض است، اطلاع از اپیدمیولوژی و همهجمعیت آن

عنوان های طلایی، بهی شغال( با تعداد بالا در استان گلستان، در مطالعه حاضر میزان آلودگCanis aureusهای طلائی )به حضور شغالتوجهرسد. بانظر می

 مورد مطالعه قرار گرفت. CDVسانان وحشی، به گونه نشانگر سگ

ها بررسی ، حضور ویروس در نمونهRT-Nested PCRچشمی تهیه و به بافر منتقل شد. با انجام سوآب ها، نمونه شده در جادهشغال تلف 60از  :کارروش

 گردید.

درصد( تشخیص داده شد. فراوانی آلودگی به  1/11شغال ) 14در  CDVگیری شد. قلاده شغال ماده نمونه 10قلاده شغال نر و  04در مطالعه حاضر از  :نتایج

CDV درصد( مشابه یکدیگر بود 1/12درصد( و ماده ) 5/11)های نر در شغال (45/4P≥) همچنین آلودگی به .CDV سال و در  1تا  1 هایتنها در شغال

 شناسایی گردید.فصول سرد 

و احتمال مخزن  CDVوحش استان گلستان به بیانگر آلودگی اکوسیستم حیات CDVگرگان به  اطرافهای طلایی در آلودگی بالای شغال :نهایی گیرینتیجه

 حشی مستعد ابتلا به ویروسبه عدم دسترسی به جمعیت حیوانات وتوجهاست. با در اکوسیستم وحشی استان گلستان CDVها برای حفظ بودن جمعیت شغال

،  CDVش ها در گسترهای روستایی در اطراف اکوسیستم وحشی استان گلستان و نقش بسیار مهم آندیستمپر جهت واکسیناسیون و از طرفی حضور بالای سگ

های روستایی و یون مناسب جمعیت سگانجام واکسیناس ،CDVها جهت مهار گسترش ویروس در جمعیت حیوانات وحشی مستعد ابتلا به یکی از بهترین راه

 ولگرد است.

  چشمی، موربیلی ویروس، نشانگرسوآب  سانان،سگشده در جاده، تلف :کلیدی کلمات

 .                                           ناشر: مؤسسه انتشارات دانشگاه تهران.نویسندگان © رایتیکپ

گرگان،  یعیو منابع طب یدانشگاه علوم کشاورز یست،ز یطو مح یلاتدانشکده ش یست،ز یطگروه مح ،ینمرود یهسم: مسئول سندهینو
 یرانگلستان، ا

 

 مقدمه

 اصلی ژن شش با منفی بار دارای ایرشتهتک RNA یک از( Canine distemper virus-CDV) هاسگ دیستمپر دیواره فاقد ویروس

همین دلیل در اکثر مطالعات مولکولی  دیده شده است و به (Nucleoprotein= NPکه کمترین جهش در ژن کد کنند نوکلئوپروتئین )

ن حیوان به ویروس، امکان جداسازی ویروس از خون، . بعد از آلوده شد(1 ،1)شود ژن استفاده می NPجهت شناسایی ویروس، از تکثیر 

های شناسایی ویروس در حیوان مشکوک، تشخیص ترین راهمایع مغزی نخاعی، ترشحات تنفسی و گوارشی وجود دارد و یکی از ساده
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 وسیعی طیف ویروس، وجوداینبا باشند.می وحشی و اهلی سانانسگ ویروس اصلی و اولیه میزبان .(1) ویروس در ترشحات چشمی است

 و ختهسا آلوده نیز را خوار )گراز(سانان و پستانداران دریایی و حتی حیوانات غیرگوشتخواران، چون گربهراسته گوشت تسایر حیوانا از

، با انجام مطالعه 1441و همکاران در سال  Namroodi .(2-0) شوند مواجه نسل انقراض خطر با خزری هایفک جمعیت است شده باعث

  CDV. آلودگی به(14)را گزارش کردند  CDVهای روستایی حاشیه ساحلی استان گلستان به درصدی سگ 6/55سرولوژیک، آلودگی 

 RT_Nestedهای شهرهای تهران و گرگان، با انجام مطالعه از کلینیکسگ )دارای علائم بیماری( مورد 12سال از  1سگ زیر  11در 

PCR  (11)گزارش شده است .Isfahani  ها را در شمال شرقی ها و گرگها، روباهآلودگی سرولوژیک شغال 1411و همکاران در سال

خواران چون های زیادی از راسته گوشت. در استان گلستان خانواده(11)گزارش کردند  CDVایران )خراسان شمالی، سمنان( به 

( با Vulpes corsac( و روباه ترکمنی )Panthera pardus saxicolorها چون پلنگ ایرانی )که برخی از آن نانساسانان و سگگربه

، CDVواحل استان گلستان بر اثر ابتلا به میر فک خزری در سوبه مرگتوجه. با(10 ،11)باشند، حضور دارند خطر انقراض نسل مواجه می

( با تعداد بالا در استان گلستان که ناقل Canis aureusهای طلایی )و حضور شغال CDVهای روستایی منطقه به آلودگی جمعیت سگ

ها، ثر تصادف در جادهشده بر اهای تلفدر مطالعه حاضر شغال CDVتوانند باشند، جهت مطالعه اپیدمیولوژی عوامل میکروبی متعددی می

 .(16 ،15 ،14)مورد مطالعه قرار گرفتند  CDVازنظر ابتلا به 

 مواد و روش کار

ساعت بعد از تصادف( اطراف شهرستان گرگان در استان  14تا  8ها )تصادف در اتوبانشده بر اثر شغال تلف 60در مطالعه حاضر از 

های استریل به . سوآب(11)گیری و جنسیت، نمونه سوآب چشمی تهیه شد گلستان، ضمن ثبت مشخصاتی چون سن، فصل، محل نمونه

درجه  -14منتقل و تا زمان آزمایشات مولکولی در فریزر ( Phosphate Bufferd Salineهای استریل حاوی بافر نرمال سالین )اپندورف

کیت  با استفاده از cDNAسنتز صورت گرفت.  Bioneerاستخراج با استفاده از کیت  RNAنگهداری گردیدند. استخراج  گرادیسانت

توسط کیت شرکت سیناژن، در دو مرحله با استفاده از دو جفت پرایمر )داخلی  NPانجام شد. تکثیر ژن  Vivantis (Malaysia)شرکت 

یک کیلوبایتی، نمونه  DNAدر انتها ضمن استفاده از مارکر وزن مولکولی  .(11)صورت گرفت  RT_Nested PCRو خارجی( و با انجام 

درصد منتقل گردید و بعد از الکتروفورز ژل، با استفاده از اشعه فرابنفش، از  1آمیزی و به ژل آگارز آمده با اتیدیوم بروماید رنگدستبه

 برداری انجام شد.ژل عکس

 

 

 
. کنترل DNA ،1. نشانگر 1جفت بازی، 514: باند Bجفت بازی،  118: باند Aدرصد(،  1بر ژل آگارز ) RT-Nested PCRنتایج حاصل از انجام . 0 ریتصو

 مثبت. . نمونه0. کنترل منفی )آب مقطر(، 1(، Onderstepoort)سویه  مثبت
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 نتایج

درصد(  1/11) 60نمونه سوآب چشمی از  14در  CDVهای مولکولی در مطالعه حاضر بیانگر حضور نتایج حاصل از انجام تست 

درصد  1/12های نر و درصد شغال 5/11شغال ماده بودند که  10شغال نر و  04مطالعه شغال مورد 60(. از 1تصویر شده بود )سوآب تهیه

دار میزان آلودگی دو یانگر عدم وجود تفاوت معنیب Anova)(تشخیص داده شدند و نتایج آزمون آنووا  CDVهای ماده آلوده به شغال

درصد(  6درصد( و کمترین تعداد در فصل بهار ) 15درصد( و پاییز ) 1/88بود. بیشترین نمونه مثبت در فصل زمستان ) CDVجنس به 

 1ها به سه گروه سنی نبودند. در مطالعه حاضر شغال CDVمطالعه آلوده به های موردیک از شغالشناسایی شد. در فصل تابستان هیچ

 سال تشخیص داده شد. 1تا  1تنها در گروه سنی  CDVسال تقسیم گردیدند و آلودگی به  2تا  6و  6تا  1، 1تا 

 بحث

Namroodi  استان گلستان به  یستماکوس یآلودگ 1411و همکاران در سالCDV های سگ به پرسه آزادتوجهو با گزارش کردند را

وهوای مناسب نواحی وحش و روستایی در استان گلستان و آبولگرد در نواحی روستایی و از طرفی مجاورت نزدیک اکوسیستم حیات

 کنندهانتظار بود و این نتایج تأییدها در این مناطق قابلدرصدی شغال 1/11مطالعه جهت زنده ماندن ویروس، آلودگی اطراف مناطق مورد

، 1411و همکاران در سال  Bellan .(10 ،11 ،14 ،1)مطالعه با یکدیگر است سانان وحشی و روستایی در مناطق موردک سگتماس نزدی

 در پارک ملی نامیبیا CDV بادی اختصاصی ضدرا به آنتی( mesomelas Canis) سیاههای پشتدرصدی جمعیت شغال 11آلودگی 

را در نواحی شمالی کنیا  (mesomelas Canis)سیاه های پشت، نیز آلودگی شغال1411و همکاران در سال  Prager. (18) اعلام کردند

بادی ضد دیستمپر ، ضمن مطالعه آنتی1411و همکاران در سال  Isfahani .(12)اند گزارش کرده CDVطریق مطالعات سرولوژیک به از

جنوبی و سمنان، متوسط آلودگی را در جمعیت سانان وحشی )روباه معمولی، شغال طلایی و گرگ( خراسانها در جمعیت سگسگ

ج با نتایج مطالعه حاضر رفته در مطالعات یادشده، نتایکارهای بهدلیل عدم مشابهت روش. به(11)درصد ذکر کردند  01مطالعه مورد

 مقایسه نیست. قابل

مطالعه شغال مورد 21در اسرائیل از صورت گرفته است.  CDVها به میزان آلودگی شغال درموردمطالعات مولکولی محدودی نیز 

. بررسی مولکولی ژن (14)تشخیص داده شدند  CDVمطالعه به روش مولکولی آلوده به های مورددرصد از شغال 1/2مورد برابر با  2

 .(11)بود  موردمطالعههای در شغال CDVشغال از کشور کرواسی بیانگر عدم وجود ویروس 10نمونه مغز  در CDV یننوکلئوپروتئ

Yousuf   ظاهر سالم اطراف کمپ دانشگاه شغال به 5از  1410و همکاران در سالMymensingh  از بنگلادش، نمونه کبد تهیه کردند

شود نتایج گونه که مشاهده می. همان(11)درصد( تشخیص دادند  04، ویروس دیستمپر را در دو شغال )یننوکلئوپروتئو با تکثیر ژن 

هوای استان گلستان با کشور ودارد. شباهت آب CDVها در کشور بنگلادش به میزان آلودگی شغال مطالعه حاضر شباهت زیادی با

شده باشد. تواند یک توضیح مهم بر شباهت نتایج مشاهدهبه نقش بسیار مهم رطوبت در ماندگاری ویروس در طبیعت میتوجهبنگلادش با

سانان وحشی چون شغال با تعداد بالا که موجب حضور غذای مناسب برای سگهوای دو منطقه، امکان وشباهت آبهمچنین ممکن است 

با فراوانی مشابه در  CDVنهایت موجب بروز آلودگی به ها شود را در هر دو منطقه فراهم کرده باشد و درحفظ ویروس در جمعیت شغال

ی دارکه در بخش نتایج توضیح داده شد، تفاوت معنی طورهمان مطالعه در بنگلادش و مطالعه حاضر شده باشد.های موردجمعیت شغال

(. اکثر مطالعات مولکولی و سرولوژیک مشابه چون مطالعه حاضر ≤45/4Pهای نر و ماده دیده نشد )در شغال CDVدر میزان آلودگی به 

در  CDVآلودگی به  .(11 ،12 ،11 ،1)اند معرفی کرده CDVسانان وحشی و اهلی به فاکتور جنسیت را عامل غیرمؤثری در ابتلای سگ

سانان در سن به اینکه حساسیت سگتوجه(. با≥45/4Pسال بود ) 1تر از های جوانداری کمتر از شغالطور معنیسال به 1≤های شغال

انتظار ای قابلباشد، مشاهده چنین نتیجهسال بسیار بالاتر می 1تر از سانان مسندر مقایسه با سگ CDVسالگی نسبت به  1کمتر از 

و همکاران  Namroodiهای پشت سیاه و بر شغال 1411در سال و همکاران  Bellanکه در مطالعات مشابه چون مطالعه . چنان(1)بود 

 .(18 ،14)های روستایی، نتایج مشابهی بیان شده است بر سگ 1411در سال 

و  CDVشده در استان گلستان را به گیرینتایج مطالعه حاضر آلودگی اکوسیستم روستایی و وحشی مناطق نمونهگیری نهایی: نتیجه

ها با خطر خواران وحشی، چون پلنگ ایرانی و روباه ترکمنی که جمعیت آنر جمعیت گوشتها را دخطر بالقوه بروز بیماری دیستمپر سگ
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سان وحشی ترین گونه سگمطالعه که پرجمعیتهای موردهمچنین آلودگی بالای جمعیت شغال شود.انقراض نسل مواجه شده است، متذکر می

در اکوسیستم وحشی مناطق  CDVتواند نقش گونه مخزن را در حفظ میباشد بیانگر این مطلب است که این گونه در استان گلستان می

ت سلامت با وضعیرابطهگونه اطلاعاتی درسانان وحشی که هیچسانان و سگمطالعه ایفا کند. انجام مطالعات اپیدمیولوژیک بر جمعیت گربهمورد

سانان اهلی در انتقال به اثبات نقش مهم سگتوجهرسد. بانظر می کند وجود ندارد، ضروری بهها را تهدید میها و خطراتی که سلامت آنآن

CDV هایرویه جمعیت سگهای اهلی )ولگرد و روستایی( و جلوگیری از افزایش بیخواران وحشی، واکسیناسیون سگبه جمعیت گوشت 

ارهای مناسب جمله راهکلایی با یکدیگر دارند، ازولگرد روستایی در نواحی روستایی استان گلستان که اکوسیستم وحشی و روستایی قرابت با

 رسد.نظر میخواران وحشی به در جمعیت گوشت CDVجهت جلوگیری از انتشار 

 سپاسگزاری

و حمایت دانشگاه علوم کشاورزی و منابع طبیعی گرگان صورت گرفته است. با توجه  22-044-12مطالعه اخیر با گرنت به شماره 

 ای، جهت انجام مطالعه حاضر نیاز به دریافت کد اخلاق نبود.های تلف شده بر اثر تصادفات جادهرد مطالعه از شغالهای موبه تهیه نمونه

 تعارض منافع

 .تعارض در منافع گزارش نشده است سندگانینو نیب
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